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Отчет о молекулярно-генетическом исследовании ДНК
методом клинического секвенирования

Результат научного исследования№ 0000128507 от 18.05.2023

TEST TEST
Дата рождения: Заказчик: Тестовое ЛПУ
Пол: женский Код ЛПУ: 002
Вид биоматериала: Кровь Дата выпуска отчёта: 18.05.2023
Дата забора биоматериала: 18.05.2023
Дата регистрации биоматериала: 18.05.2023
Причина обращения/предварительный диагноз:

Вид исследования: Панель «Генетическая предрасположенность к раннему развитию миомы
матки»

Информация об исследовании:
Тест носит индивидуальный характер, все выявленные особенности и предоставленные рекоменда-
ции персонифицированы, так как основаны на изучении образца Вашей уникальной ДНК.
ИсследованиепроведенометодомRT-PCRнаоборудованииCFX-96 (Bio-Rad).Подтвержденометодом
секвенирования по Сэнгеру на анализаторе 3500 Applied Biosystems.

Звено патогенеза Гены
Цитохром P450, семейство 17, член 1 подсемейства A CYP17A1
Цитохром P450, семейство 1, подсемейство A, член 1 CYP1A1
Катехол-О-метилтрансфераза COMT

Описание генов:
ГенCYP17A1 кодирует член суперсемействаферментов цитохромаP450. Белки цитохромаP450 пред-
ставляют собой монооксигеназы, которые катализируют многие реакции, участвующие в метабо-
лизме лекарств и синтезе холестерина, стероидов и других липидов. Он обладает активностью как
17альфа-гидроксилазы, так и 17,20-лиазы и является ключевым ферментом в стероидогенном пути,
который производит прогестины, минералокортикоиды, глюкокортикоиды, андрогены и эстрогены.

Ген CYP1A1 кодирует белок, который участвует во многих реакциях, связанных с метаболизмом ле-
карственных средств, синтезомхолестерина, стероидовидругих липидов.Исследуемыйвариантмо-
жет быть связан с уменьшением концентрации циркулирующего эстрадиола и увеличением концен-
трации активных канцерогенных молекул, а также повышением риска развития миомы матки и рака
легких.

Ген COMT кодирует фермент катехол-O-метилтрансферазу. Этот фермент - ключевой модулятор до-
фаминэргической и норадренергической трансмиссии, обеспечивающий альтернативный путь ме-
таболизмадофамина собразованиемметилированныхформнейромедиатора.Основнойфункцией

Отчет носит информационный характер. Молекулярно-
генетическое исследование ДНК не является инструментом
диагностики многофакторных заболеваний. Содержащиеся в
отчете рекомендации по профилактике, лечению и медицинской
реабилитации могут применяться только на основании назначе-
ния лечащим врачом.
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катехол-О-метилтрансферазы в катехоламиновой системе является элиминация биологически ак-
тивных катехоламинов.

Полученные генотипы:

Ген Генотип Риск

CYP17A1 A/G Повышенный

CYP1A1 T/T Среднепопуляционный

COMT A/A Повышенный

Заключение:
Выявленный генотип A/G гена CYP17A1 ассоциирован с повышенным риском раннего развития ми-
омы матки.
Выявленный генотип A/A гена COMT ассоциирован с повышенным риском раннего развития миомы
матки.

И. о. заведующего лабораторией, Заварин В. В.
врач — лабораторный генетик, к.м.н.

Рекомендации:
Обратитесь к своему лечащему врачу для подбора оптимальных профилактических мероприятий.
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